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English Version

L os avances en bioinformatica, junto al desarrollo en la biologia de
tecnologias de alto rendimiento (high-throughput biological methods), han
contribuido al avance delasciencias" émicas' . Bajo este nombre de " 6micas’
se engloban diferentes disciplinas!:2 como la genémica (estudio del genomay
funcién delos genes), la protedmica (estudio de la estructura, funcion,
localizacion einteraccion de proteinas), la transcriptomica (estudio del
MRNA y expresion génica), la metaboldmica (estudio de los metabolitosy
productos metabdlicos), la farmacogendémica (estudio cuantitativo de como la
genética afecta al tratamiento con farmacos), la fisonémica (estudio dela
fisiologia dinamica y funciones del organismo completo) y la nutrigenémica
(expresion de genes en respuesta a la dieta), etc.

El desarrollo de estas disciplinasimplica el uso de las tecnologias émicas, que
requieren e uso de métodos de alto rendimiento (microarrays, RMN, HTS,
HPLC-MS...) con las que se puedan manejar muestr as biol6gicas complejas
en grandes cantidades, con una alta sensibilidad y especificidadl. Como
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resultado se genera un gran volumen de datos necesarios para entender las
interrelaciones entre los difer entes componentes molecular es.

El estudioy andlisis de esta vasta cantidad de datos es posible graciasa la
bioinfor matica3. L a bioinfor méatica es una disciplina que utiliza la tecnologia
delainformacion para organizar, analizar y distribuir la informacién sobre
biomoléculas con la finalidad de responder preguntas complegas. El libre
acceso a I nternet per mite que toda esta informacion esté al alcance de las
manos de todo e mundo. Surge como una necesidad de encontrar sentido a la
cantidad de datos bioldgicos gener ados en las Ultimas décadas, paralelo al
incremento de técnicas capaces de detectar un gran nimer o de alter aciones
en los difer entes componentes molecular es (genes, proteinas, metabolitos,

etc)4.

En biomedicina lastecnologias'émicas, facilitan el desarrollo de nuevos

mar cador es para el diagnéstico precoz y pronéstico de diferentes
enfermedades, lo cual es esencial para la aplicacién de tratamientos®. En este
sentido lastecnologias " dmicas' permiten laidentificacion de moléculas de
sefializacion asociadas con € crecimiento y muerte celular, que facilita e
seguimiento de alter aciones funcionales, moleculares, de dafio celular y €
estudio delarespuesta a farmacos. Asi, la protedmica ha demostrado su
enorme potencial en la busqueda de biomar cador es de expresién génica para
su utilizacién tanto para el diagnostico como prondostico de multiples
enfermedades (cancer, cardiovasculares...). La metabol6mica constituye
también otro recur so muy esperanzador en laidentificacion de

biomar cador es para el diagnostico de enfermedades, investigacién de
farmacos, estudios nutricionales relacionados con € metabolismoy
desordenes metabdlicos. L a farmacogenémica, per mite conocer cuales son los
factores genéticos que inciden sobre la sintesis de proteinas responsables de la
absor cion, el metabolismoy la accién de los medicamentos. Estas técnicas

per miten una mejor comprension e identificacion de alter aciones molecular es
y el desarrollo de biomarcadores para el diagnéstico, prondstico y prediccion

delarespuesta alostratamientosS8.

En resumen, € espectacular avance que lastecnologias" dmicas' estan
experimentado en los Ultimos afios facilitar & el desarrollo de nuevos métodos
terapéuticosy de diagnostico en e mundo de la biomedicina.
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